CURRICULUM VITA

DATOS PERSONALES
Nombre: Rodrigo Santamaria Vicente
Web personal: http://vis.usal.es/~rodrigo

Correo electrénico: rodri@usal.es

SITUACION PROFESIONAL
Categoria: Profesor Titular de Universidad

Inicio: febrero de 2016

Organismo: Universidad de Salamanca
Centro: Facultad de Ciencias
Departamento: Informatica y Automaética

Sexenios de investigacién: 2 (2005-2010, 2011-
2016)

LINEAS DE INVESTIGACION
Bioinformatica
Mineria de datos
Visualizacién de la informaciéon

Analitica visual

FORMACION ACADEMICA
Doctor en Informética
Universidad de Salamanca

30 de octubre 2009

Ingeniero en Informética
Universidad de Salamanca

4 de marzo de 2004
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ACTIVIDADES ANTERIORES

IDIOMAS

Categoria: Profesor Contratado Doctor
Periodo: septiembre de 2015-febrero de 2016
Organismo: Universidad de Salamanca

Centro: Facultad de Ciencias

Categoria: Profesor Ayudante Doctor

Periodo: septiembre de 2010-septiembre de
2015

Organismo: Universidad de Salamanca

Centro: Facultad de Ciencias

Categoria: Investigador postdoctoral (orden
EDU/2934/2009)

Periodo: mayo de 2010-septiembre de 2010
Organismo: Ministerio de Educaciéon

Centro: European Bioinformatics Institute (EBI)

Categoria: Personal Investigador en Formacién
(orden EDU/1453/2005)

Periodo: junio de 2006-mayo de 2010
Organismo: Junta de Castilla y Le6n

Centro: Universidad de Salamanca

Categoria: Becario Articulo 83 LOU
Periodo: 2004—2006
Organismo: Consejo de Seguridad Nuclear

Centro: Universidad de Salamanca

Esparfiol (lengua materna)
Inglés (fluido)
Francés (bdsico)

Italiano (bésico)



INVESTIGACION

h-index (Scopus, eliminando autocitas): 12

h-index (Google Scholar): 14

ORCID: https://orcid.org/0000-0002-8581-8332
ResearcherID: L-7308-2014

Scopus Author ID: 23475345700

PUBLICACIONES RELEVANTES

Mendiburu, M., Garcia, N., Corchado, R., Martinez,
A., Chang, H., Mao, ]. H., Blanco, A., Garcia,
A., Castellanos, A., Salvador, N., Jiménez, A.,
Pérez, M.j., Sdnchez, M., Abad, M., Carmen, S,
Claros, J., Cruz, Jj., Rodriguez, C.A., Garcia,
M. B., Garcia, FJ., Santamaria, R., Castillo, S.,
Pérez-Losada, J. 2024. NCAPH Drives Breast
Cancer Progression and Identifies a Gene Sig-
nature that Predicts Luminal A Tumor Recur-
rence. Clinical and Translational Medicine (ac-
cepted)

Garcia, A., Duran, L., Sdnchez, M., Gonzélez,
S., Santamaria, R., Antequera, F. 2024. Asym-
metrical nucleosomal DNA signatures regulate
transcriptional directionality. Cell Reports, 43(1).
https://doi.org/10.1016/j.celrep.2023.113605

Santamaria, R., Therén, R., Duréan, L., Garcia,
A., Gonzélez, S., Sanchez, M. and Antequera, F.
Genome-wide search of nucleosome patterns
using visual analytics. Bioinformatics. 2019
https://doi.org/10.1093/bioinformatics/bty971

Weil, T., Santamaria, R., Lee, W.,, Rung, ]J.,
Tocci, N., Abbey, D., Bezerra, A.R., Carreto,
L., Moura, R.G., Bayés, M., Gut, I.G., Csikasz-
Nagy A., Cavalieri, D., Berman, J., Santos, M.A.S.
Adaptive Mistranslation Accelerates the Evolu-
tion of Fluconazole Resistance and Induces Ma-
jor Genomic and Gene Expression Alterations
in Candida albicans. mSphere, 2(4), 2017 https:
//doi.org/10.1093/bioinformatics/bty971

Alonso-Lépez, D., Gutiérrez, M. A., Lopes, K.
P, Prieto, C., Santamaria, R., and De Las Ri-
vas, J. APID interactomes: providing proteome-
based interactomes with controlled quality for
multiple species and derived networks. Nucleic
Acids Research, 2016, 44(W1), W529-W535.

S. Terawaki, V. Camosseto, F. Prete, T. Wenger,
A. Papadopoulos, C. Rondeau, A. Combes, C.
Rodriguez-Rodrigues, T.P. Vu Manh, M. Fal-
let, L. English, R. Santamarfa, A. R. Soares, T.
Weil, et al. RUN and FYVE domain-containing
protein 4 enhances autophagy and lysosome
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tethering in response to Interleukin-4. The Jour-
nal of Cell Biology, 2015, 210(7), 1133-1152.

R. Santamaria, R. Therén and L. Quintales. Bi-
cOverlapper 2.0: visual analysis for gene ex-
pression, Bioinformatics, 2014, 30(9), 1785-1786.

R. Santamarfa and P. Pierre. Voronto: mapper
of expression data to ontologies, Bioinformatics,
2012, 28(17), 2281—2282.

J. Paredes, L. Carreto, J. Simoes, A. R. Bezerra,
A. C. Gomes, R. Santamaria, M. Kapushesky, G.
Moura, and M. Santos. Low level genome mis-
translations deregulate the transcriptome and
translatome and generate proteotoxic stress in
yeast. BMC Biology 2012, 10:55

R. Santamaria, L. Rizzetto, M. Bromley, T. Ze-
lante, W. Lee, D. Cavalieri, L. Romani, B. Miller,
I. Gut, M. Santos, P. Pierre, P. Bowyer, M. Ka-
pushesky. Systems biology of infectious dis-
eases: a focus on fungal infections, Immunobiol-
0gY, 2011, 216:11, 1212-1227.

R. Santamaria, and R. Therén. Treevolution:
visual analysis of phylogenetic trees. Bioinfor-
matics, 2009, 25, 1970-1971

R. Santamaria, R. Ther6n and L. Quintales. A
visual analytics approach for understanding bi-
clustering results from microarray data. BMC
Bioinformatics, 2008, 9

R. Santamaria, R. Therén and L. Quintales. Bi-
cOverlapper: A tool for bicluster visualization
Bioinformatics, 2008, 24, 1212-1213

PROYECTOS DE INVESTIGACION

Nombre: Regulacién de la direccionalidad tran-
scripcional y de la estabilidad genémica medi-
ante posicionamiento nucleosomal.

Entidad Financiadora: Ministerio de Ciencia e
Innovacién.

Entidad Receptora: CSIC-IBFG.
Periodo: Septiembre de 2022 a Agosto de 2024.
Investigador Principal: Francisco Antequera.

Rol: Investigador.



Cantidad: 223.850 €.
Referencia: PID2020-118423GB-Ioo

Nombre: Identificacion Genémica de Levaduras
Autéctonas en la Elaboraciéon de Vinos a par-
tir de Variedades Minoritarias de la Vid de
Castilla y Leén.

Entidad Financiadora: Junta de Castilla y Ledn.
Entidad Receptora: CSIC-IBFG.

Duracién: enero de 2021 a diciembre de 2023.
Investigador Principal: Francisco Antequera.
Rol: Investigador.

Cantidad: 172.000 €.

Referencia: CSI149P2o0.

Nombre: Regulacién genémica mediante posi-
cionamiento nucleosomal.

Programa: Programa estatal de investigacion
cientifica y técnica de excelencia.

Investigador principal: Francisco Antequera.
Contribucién: miembro de equipo.

Ambito: nacional.

Cuantia: 269.830 €

Periodo: 2018—2021.

Codigo: BFU2017-89622-P.

Nombre: PROVIDEDH-PROgressive VIsual
DEcision-Making in Digital Humanities.
Programa: Programa estatal de investigacion,
desarrollo e innovacién orientada a los retos
de la sociedad.

Investigador principal: Roberto Therén
Contribucién: miembro de equipo.

Ambito: nacional.

Cuantia: 154.000 €

Periodo: 2018—2020.

Codigo: PCIN-2017-064.

Nombre: Determinantes del posicionamiento
nucleosomal e ingenieria de la cromatina.
Programa: Programa estatal de investigacién
cientifica y técnica de excelencia.

Investigador principal: Francisco Antequera.
Contribucién: miembro de equipo.

Ambito: nacional.

Cuantia: 350.900 €

Periodo: 2015-2017.



OTROS MERITOS

Nombre: Visualizacién Diacrénica y Validaciéon
Interactiva: CDH inteligente.

Investigador principal: Roberto Therén.
Contribucién: miembro de equipo.

Ambito: nacional.

Cuantia: 59.290 €

Periodo: 2011-2013.

Nombre: Sybaris: Finding Biomarkers of Anti-
Microbial Drug Resistance via a Systems Biol-
ogy Analysis of Fungal Pathogen Interactions
with the Human Immune System.

Programa: EU 7th Frame Project.

Investigador principal: Misha Kapushesky.
Contribucién: miembro de equipo.

Ambito: internacional.

Cuantia: 4.291.161 €

Periodo: 2009-2013.

Codigo: 242220.

Director del Diploma de Especializacién en
Bioinformatica y Genémica Computacional.

Investigador coordinador del GIR en Bioin-
formatica de la USAL.

Miembro del grupo de investigacién en Orga-
nizacién funcional del genoma eukariota del
IBFG.
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DOCENCIA

Area: Ciencia de la Computacién e Inteligencia
Artificial.

Especialidades: Bioinformatica y Sistemas Dis-
tribuidos.

Director del Diploma de Especializacién en
Bioinformatica y Genémica Computacional.

ASIGNATURAS IMPARTIDAS

Sistemas Distribuidos (6 créditos teéricos, 9
créditos précticos). Grado en Ingenierfa In-
formadtica.zo10/2011-

Sistemas de Informacién Orientados a Servi-
cios (6 créditos tedrico-practicos). Master Uni-
versitario en Ingenieria Informadtica. 2014/2015-

Informaética Biomédica (3 créditos tedricos, 9
créditos précticos). Maéster Universitario en
Ingenieria Informética. 2014/2015-

OTRAS ASIGNATURAS

January 29, 2024

Informética I. Grado en Estadistica. 2017-2018

Bioinformatica. Licenciatura en Biotecnologia.
2011-2012

Computadores I. Grado en Ingenieria Informatica.
(6 créditos practicos). 2010/2011

Computadores II Grado en Ingenieria Informatica.
(6 créditos practicos). 2010/2011

Ampliacién de Sistemas Operativos Grado en
Ingenieria Informaética. (4.5 créditos practicos).
2010/2011

Sistemas Informaticos Grado en Ingenieria In-
formaética. (6 créditos practicos). 2008/2009,
2009/2010
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